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Opis projektu. Niekodujace RNA (sRNA) umozliwiajg bakteriom adaptacje do zmieniajgcych sie
warunkow srodowiska, uczestnicza w regulacji metabolizmu komérkowego i w oddziatywaniach
z organizmem gospodarza, oraz w kontroli wirulencji bakterii. Dla prawidtowego dziatania tych
czagsteczek niezbedne sa biatka wigzace RNA. U bakterii Gram-ujemnych te role petnig takie
biatka opiekuncze jak Hfq [1-3] oraz biatka zdomeng FinO [4,5]. Natomiast znacznie mniej
wiadomo na temat biatek petnigcych tg funkcje u bakterii Gram-dodatnich. Niedawne badania
pokazaty, ze taka role moga petnic biatka z domeng KH, nazwane KhpA i KhpB, wystepujace u
wielu bakterii Gram-dodatnich [6]. U kilku gatunkdéw, w tym u Streptococcus pneumoniae,
odkryto, ze biatka te rozpoznajg i silnie wigza liczne czgsteczki RNA, a takze uczestniczg w
regulacji podziatu komoérkowego. Celem badan w tym projekcie jest poznanie w jaki sposéb
biatka KhpA i KhpB rozpoznajg czgsteczki RNA oraz jakie jest znaczenie tych oddziatywan w
regulacji ekspresji gendw u bakterii S. pneumoniae.

Zadania badawcze stypendysty beda dotyczy¢ wyjasnienia w jaki sposob biatka KhpA i KhpB
oddziatujg z czgsteczkami regulatorowych RNA. W badaniach tych bedg stosowane metody
biochemiczne stuzace do badania oddziatywan pomiedzy RNA oraz biatkami, takie jak analiza
struktury drugorzedowej RNA oraz footprinting komplekséw czasteczek RNA z biatkami.

Studia doktoranckie: Odbywaja sie w Szkole Doktorskiej UAM w sekcji Szkoty Nauk
Przyrodniczych. Informacje na temat studiéw doktoranckich znajduja sie na
stronie http://snp.home.amu.edu.pl

Warunki zatrudnienia:

Czas trwania zatrudnienia: 12 miesiecy

Rozpoczecie: 1 pazdziernika 2025

Wynagrodzenie: stypendium naukowe (5000 zt/mies.)
Jak ztozy¢ podanie?

Podanie nalezy przesta¢ na adres mol@amu.edu.pl do 15 wrzesnia 2025. Podanie powinno
zawierac list motywacyjny, zyciorys naukowy, oraz dyplom ukonczenia studiéw magisterskich.
Planowany termin rozstrzygniecia konkursu 20 wrzesnia 2025. Wymagany jest status doktoranta
szkoty doktorskiej od pazdziernika 2025.

Zgtoszenie powinno zawiera¢ oswiadczenie o zgodzie na przetwarzanie danych osobowych.
W przypadku wszelkich pytan prosze o kontakt pod adresem e-mail: mol@amu.edu.pl.
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